Aβ1-42 FREEDOCK1_C Docking Complex
[image: metin, ekran görüntüsü, yazı tipi, öykü gelişim çizgisi; kumpas; grafiğini çıkarma içeren bir resim

Açıklama otomatik olarak oluşturuldu]


Aβ1-42 IES1_A Docking Complex
[image: metin, ekran görüntüsü, yazı tipi, öykü gelişim çizgisi; kumpas; grafiğini çıkarma içeren bir resim

Açıklama otomatik olarak oluşturuldu]

Aβ1-42 IES6_B Docking Complex
[image: metin, ekran görüntüsü, yazı tipi, öykü gelişim çizgisi; kumpas; grafiğini çıkarma içeren bir resim

Açıklama otomatik olarak oluşturuldu]



Aβ1-42 IES9_C Docking Complex
[image: metin, ekran görüntüsü, yazı tipi, öykü gelişim çizgisi; kumpas; grafiğini çıkarma içeren bir resim

Açıklama otomatik olarak oluşturuldu]

Aβ1-28 FREEDOCK2_A Docking Complex 
[image: metin, ekran görüntüsü, yazı tipi, çizgi içeren bir resim

Açıklama otomatik olarak oluşturuldu]

Aβ1-28 FREEDOCK4_B Docking Complex 
[image: metin, ekran görüntüsü, yazı tipi, öykü gelişim çizgisi; kumpas; grafiğini çıkarma içeren bir resim

Açıklama otomatik olarak oluşturuldu]

Aβ1-28 FREEDOCK8_C Docking Complex
[image: metin, ekran görüntüsü, yazı tipi, öykü gelişim çizgisi; kumpas; grafiğini çıkarma içeren bir resim

Açıklama otomatik olarak oluşturuldu]

Aβ1-28 SOAP_A1 Docking Complex
[image: metin, ekran görüntüsü, yazı tipi, öykü gelişim çizgisi; kumpas; grafiğini çıkarma içeren bir resim

Açıklama otomatik olarak oluşturuldu]

Aβ1-28 SOAP_A2 Docking Complex 
[image: metin, ekran görüntüsü, yazı tipi, öykü gelişim çizgisi; kumpas; grafiğini çıkarma içeren bir resim

Açıklama otomatik olarak oluşturuldu]
Aβ1-28 IES2_B1 Docking Complex 
[image: metin, ekran görüntüsü, yazı tipi, öykü gelişim çizgisi; kumpas; grafiğini çıkarma içeren bir resim

Açıklama otomatik olarak oluşturuldu]

Aβ1-28 IES2_B2 Docking Complex
[image: metin, ekran görüntüsü, yazı tipi, çizgi içeren bir resim

Açıklama otomatik olarak oluşturuldu]

           Alpha-helices                              Beta-strands 

2

image4.png
Res. % SSE

100

75

50

25

Protein Secondary Structure

% Helix
15.48

% Strand
0.17

% Total SSE
15.65

!

100

200
Residue Index

300 400




image5.png
Res. % SSE

Protein Secondary Structure

100 1

75 4

50 1

25 4

% Helix % Strand % Total SSE

16.11 0.27 16.37

‘ I I l l | I .
0 100 200 300 400

Residue Index





image6.png
Res. % SSE

Protein Secondary Structure

% Helix % Strand % Total SSE
12.11 0.00 12.11
100 A
75 A
50 H
25 4 I k
0 ‘ T T
0 100 200 300 400

Residue Index





image7.png
% SSE

Res.

Protein Secondary Structure

% Helix
14.24

% Strand
0.01

% Total SSE
14.25

100 1

75 4

50 4

25 1

100

| Al

.

200

Residue Index

300

400





image8.png
Res. % SSE

Protein Secondary Structure

100 1

75 4

50 1

25 4

% Helix % Strand % Total SSE
14.25 0.01 14.27
0 200 300 400

Residue Index





image9.png
Res. % SSE

Protein Secondary Structure

% Helix % Strand % Total SSE
12.50 0.28 12.78

100 A

75 A

50 H

25 4

0 T

0 100 200 300 400

Residue Index





image10.png
Res. % SSE

100

75

50

25

Protein Secondary Structure

% Helix % Strand % Total SSE
14.54 0.87 15.41

[l 1]

200
Residue Index

400





image11.png
Res. % SSE

Protein Secondary Structure

100 1

75 4

50 1

25 4

% Helix % Strand % Total SSE
12.62 0.00 12.63
0 200 300 400

Residue Index





image1.png
Res. % SSE

100

75

50

25

Protein Secondary Structure

% Helix % Strand % Total SSE
12.48 0.54 13.01
| |
100 200 300 400

Residue Index





image2.png
Res. % SSE

Protein Secondary Structure

100 1

75 4

50 1

25 4

% Helix % Strand % Total SSE
11.37 0.14 11.52
0 100 200 300 400

Residue Index




image3.png
Res. % SSE

Protein Secondary Structure

100 1

75 4

50 1

25 4

% Helix % Strand % Total SSE
14.49 0.08 14.58
100 200 300 400

Residue Index





